INSTITUTO 20

ENFSERVIC 26

52 SIMPOSIO INTERNACIONAL MULTIDISCIPLINAR DE ESTUDOS CIENTIFICOS EM SAUDE

CARACTERIZAGAO IN SILICO DE PROTEINAS DE RESISTENCIA EM KLEBSIELLA PNEUMONIAE

Tarcio Tomé da Silva

Docente na Escola de Referéncia em Ensino Médio Brasilino José de Carvalho - EREMBIC, Igarassu, Pernambuco, Brasil.
E-mail: tarcio.tsilva@professor.educacao.pe.gov.br
Introdugdo: A resisténcia antimicrobiana (RAM) é uma crise de saude publica global, sendo a
emergéncia de Klebsiella pneumoniae multidroga resistente (MDR) um problema clinico de extrema
gravidade, pois este patégeno oportunista causa infecgdes hospitalares severas e frequentemente é
resistente a antibidticos de ultima linha. O problema central reside na rapida disseminag¢ao de linhagens
MDR, impulsionada pela aquisicao e expressdao de PRAs, representando uma ameaga aos servicos e
sistemas de saude, bem como a populacdo. Objetivo: Identificar e caracterizar in silico as PRAs
presentes em K. pneumoniae MDR para compreender sua RAM e subsidiar o design de novos farmacos.
Material e Método: O proteoma de K. pneumoniae (ASM340299v1) foi obtido no NCBI (National Center
for Biotechnology Information) e submetido a ferramenta RGI (Resistance Gene Identifier) do
repositério CARD (Comprehensive Antibiotic Resistance Database). Alinhamentos redundantes ou com
identidade inferior a 90% foram eliminados via Excel. A confirmagao de dominios conservados ocorreu
no CDsearch. Predi¢Ges de peptideo sinal (PS), localizagdo subcelular (LS) e aspectos fisico-quimicos
foram realizadas nos softwares SIGNALP6, BUSCA e ProtParam, respectivamente. Resultados: Um total
de 31 PRAs foram identificadas, onde os mecanismos de resisténcia preditos foram: efluxo, inativacdo e
reducdo da permeabilidade do/ao antibiético, bem como alteracdo, prote¢do e substituicdo do alvo do
farmaco. Os principais antibidticos para os quais essas PRAs fornecem resisténcia sdo: cefalosporinas e
penicilinas, ambos beta-lactamicos. Quanto as caracteristicas: em 10 delas o PS foi detectado, quatro
enderecamentos foram preditos: citoplasma (13), membrana externa (2), espaco extracelular (8) e
membrana plasmatica (8). Sobre os aspectos fisico-quimicos, o nimero de aminoacidos (NA) oscilou
entre 111 e 879, o ponto isoelétrico (pl) entre 4,51 e 10,89, a hidropaticidade (HP) entre -0,893 e 1,197,
e o peso molecular (PM) entre 11,96 e 97,2 kDa. As médias para esses aspectos, na mesma ordem,
foram: 336 + 203, 7 £ 1,81, -0,11 + 0,5 e 37 £ 22,8 kDa. A diversidade de mecanismos e localizagdes
confirma a sofisticacdo da RAM neste patdgeno. Consideragdes Finais: A caracterizacdo detalhada das
31 PRAs mapeia a base molecular da multirresisténcia em K. pneumoniae, evidenciando a urgéncia de
novas abordagens terapéuticas diante da resisténcia primadria aos beta-lactamicos. Contribui¢des para a
Saude: Os resultados fornecem um mapa molecular indispensavel para a vigilancia epidemioldgica e
para o design racional de inibidores especificos, representando um passo fundamental no combate a
crise de multirresisténcia bacteriana em ambiente clinico.
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